Plasmid data sheet

Vector designation:
pPZS*13luc

Genetic Map:

Aatll  Xhol

Pailaco-1
EcoRlI

Ap ~Kpnl
pZS*13luc luciferase

Sacl
Xbal

\/\"““

pSCi01*

Restriction Map:

1 Scil
Zral 5233 1 xhol
Aatll 5233 90 EcoRI
Bme 15801 4982 111 Acc6s!

Apall 4982 111 Kpnl

Ppil 4956 115 Neol
Xmn| 4910 224 Pfol
Scal 4793 263 Psrl
Gaill 4703 271 BsiWI

Eae| 4703 4
Pvul 4682
CstMI 4668
Fsp 4535

Asel 4486
Bgll 4429
Bsal 4382
Ahd| 4310
Sacl 4218
EcoICRI 4218
AlwNI 3983
BstAP| 3982
ApaBl 3982

607 BsrGl
724 BstEIl
729 Bsu36l
749 Alfl
776 Sphl
845 Xem|

pZS*13 luc

+

5307 bp
Unique Sites

1295 PpuMI
1295 Sse 86471

1437 Pacl
/= 1456 SexAl
1524 BspMI
1544 SgrAl

< 1723 Bpll
1723 Bpll
1738 Hael
1774 Xbal
N 1885 Avrll
1971 Nael
1971 NgoMIV
1981 Afel
2072 Bigzl
2304 Ndel
2325 EcoRV
2401 Alo|
2585 SnaBl

Mme| 3766
Aflll 3714

Bglll 3441 ~
Xmal 3435
Uths 3435
Smal 3435
Spel 3423

Poil 2956

Sequence:

CTCGAGAAATTTATCAAAAAGAGTGTTGACTTGTGAGCGGATAACAATGA
TACTTAGATTCAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGAATTCATTAA
AGAGGAGAAAGGTACCATGGAAGACGCCAAAAACATAAAGAAAGGCCCGG
CGCCATTCTATCCGCTAGAGGATGGAACCGCTGGAGAGCAACTGCATAAG
GCTATGAAGAGATACGCCCTGGTTCCTGGAACAATTGCTTTTACAGATGC
ACATATCGAGGTGAACATCACGTACGCGGAATACTTCGAAATGTCCGTTC
GGTTGGCAGAAGCTATGAAACGATATGGGCTGAATACAAATCACAGAATC
GTCGTATGCAGTGAAAACTCTCTTCAATTCTTTATGCCGGTGTTGGGCGC
GTTATTTATCGGAGTTGCAGTTGCGCCCGCGAACGACATTTATAATGAAC
GTGAATTGCTCAACAGTATGAACATTTCGCAGCCTACCGTAGTGTTTGTT
TCCAAAAAGGGGTTGCAAAAAATTTTGAACGTGCAAAAAAAATTACCAAT
AATCCAGAAAATTATTATCATGGATTCTAAAACGGATTACCAGGGATTTC
AGTCGATGTACACGTTCGTCACATCTCATCTACCTCCCGGTTTTAATGAA
TACGATTTTGTACCAGAGTCCTTTGATCGTGACAAAACAATTGCACTGAT
AATGAACTCCTCTGGATCTACTGGGTTACCTAAGGGTGTGGCCCTTCCGC
ATAGAACTGCCTGCGTCAGATTCTCGCATGCCAGAGATCCTATTTTTGGC
AATCAAATCATTCCGGATACTGCGATTTTAAGTGTTGTTCCATTCCATCA
CGGTTTTGGAATGTTTACTACACTCGGATATTTGATATGTGGATTTCGAG
TCGTCTTAATGTATAGATTTGAAGAAGAGCTGTTTTTACGATCCCTTCAG
GATTACAAAATTCAAAGTGCGTTGCTAGTACCAACCCTATTTTCATTCTT
CGCCAAAAGCACTCTGATTGACAAATACGATTTATCTAATTTACACGAAA
TTGCTTCTGGGGGCGCACCTCTTTCGAAAGAAGTCGGGGAAGCGGTTGCA
AAACGCTTCCATCTTCCAGGGATACGACAAGGATATGGGCTCACTGAGAC
TACATCAGCTATTCTGATTACACCCGAGGGGGATGATAAACCGGGCGCGG
TCGGTAAAGTTGTTCCATTTTTTGAAGCGAAGGTTGTGGATCTGGATACC
GGGAAAACGCTGGGCGTTAATCAGAGAGGCGAATTATGTGTCAGAGGACC
TATGATTATGTCCGGTTATGTAAACAATCCGGAAGCGACCAACGCCTTGA
TTGACAAGGATGGATGGCTACATTCTGGAGACATAGCTTACTGGGACGAA



GACGAACACTTCTTCATAGTTGACCGCTTGAAGTCTTTAATTAAATACAA
AGGATACCAGGTGGCCCCCGCTGAATTGGAGTCGATATTGTTACAACACC
CCAACATCTTCGACGCGGGCGTGGCAGGTCTTCCCGACGATGACGCCGGT
GAACTTCCCGCCGCCGTTGTTGTTTTGGAGCACGGAAAGACGATGACGGA
AAAAGAGATCGTGGATTACGTCGCCAGTCAAGTAACAACCGCCAAAAAGT
TGCGCGGAGGAGTTGTGTTTGTGGACGAAGTACCGAAAGGTCTTACCGGA
AAACTCGACGCAAGAAAAATCAGAGAGATCCTCATAAAGGCCAAGAAGGG
CGGAAAGTCCAAATTGTAATGACTCTAGAGGCATCAAATAAAACGAAAGG
CTCAGTCGAAAGACTGGGCCTTTCGTTTTATCTGTTGTTTGTCGGTGAAC
GCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGCCCTAGACCTAGGGTACGGGTTT
TGCTGCCCGCAAACGGGCTGTTCTGGTGTTGCTAGTTTGTTATCAGAATC
GCAGATCCGGCTTCAGGTTTGCCGGCTGAAAGCGCTATTTCTTCCAGAAT
TGCCATGATTTTTTCCCCACGGGAGGCGTCACTGGCTCCCGTGTTGTCGG
CAGCTTTGATTCGATAAGCAGCATCGCCTGTTTCAGGCTGTCTATGTGTG
ACTGTTGAGCTGTAACAAGTTGTCTCAGGTGTTCAATTTCATGTTCTAGT
TGCTTTGTTTTACTGGTTTCACCTGTTCTATTAGGTGTTACATGCTGTTC
ATCTGTTACATTGTCGATCTGTTCATGGTGAACAGCTTTAAATGCACCAA
AAACTCGTAAAAGCTCTGATGTATCTATCTTTTTTACACCGTTTTCATCT
GTGCATATGGACAGTTTTCCCTTTGATATCTAACGGTGAACAGTTGTTCT
ACTTTTGTTTGTTAGTCTTGATGCTTCACTGATAGATACAAGAGCCATAA
GAACCTCAGATCCTTCCGTATTTAGCCAGTATGTTCTCTAGTGTGGTTCG
TTGTTTTTGCGTGAGCCATGAGAACGAACCATTGAGATCATGCTTACTTT
GCATGTCACTCAAAAATTTTGCCTCAAAACTGGTGAGCTGAATTTTTGCA
GTTAAAGCATCGTGTAGTGTTTTTCTTAGTCCGTTACGTAGGTAGGAATC
TGATGTAATGGTTGTTGGTATTTTGTCACCATTCATTTTTATCTGGTTGT
TCTCAAGTTCGGTTACGAGATCCATTTGTCTATCTAGTTCAACTTGGAAA
ATCAACGTATCAGTCGGGCGGCCTCGCTTATCAACCACCAATTTCATATT
GCTGTAAGTGTTTAAATCTTTACTTATTGGTTTCAAAACCCATTGGTTAA
GCCTTTTAAACTCATGGTAGTTATTTTCAAGCATTAACATGAACTTAAAT
TCATCAAGGCTAATCTCTATATTTGCCTTGTGAGTTTTCTTTTGTGTTAG
TTCTTTTAATAACCACTCATAAATCCTCATAGAGTATTTGTTTTCAAAAG
ACTTAACATGTTCCAGATTATATTTTATGAATTTTTTTAACTGGAAAAGA
TAAGGCAATATCTCTTCACTAAAAACTAATTCTAATTTTTCGCTTGAGAA
CTTGGCATAGTTTGTCCACTGGAAAATCTCAAAGCCTTTAACCAAAGGAT
TCCTGATTTCCACAGTTCTCGTCATCAGCTCTCTGGTTGCTTTAGCTAAT
ACACCATAAGCATTTTCCCTACTGATGTTCATCATCTGAGCGTATTGGTT
ATAAGTGAACGATACCGTCCGTTCTTTCCTTGTAGGGTTTTCAATCGTGG
GGTTGAGTAGTGCCACACAGCATAAAATTAGCTTGGTTTCATGCTCCGTT
AAGTCATAGCGACTAATCGCTAGTTCATTTGCTTTGAAAACAACTAATTC
AGACATACATCTCAATTGGTCTAGGTGATTTTAATCACTATACCAATTGA
GATGGGCTAGTCAATGATAATTACTAGTCCTTTTCCCGGGAGATCTGGGT
ATCTGTAAATTCTGCTAGACCTTTGCTGGAAAACTTGTAAATTCTGCTAG
ACCCTCTGTAAATTCCGCTAGACCTTTGTGTGTTTTTTTTGTTTATATTC
AAGTGGTTATAATTTATAGAATAAAGAAAGAATAAAAAAAGATAAAAAGA
ATAGATCCCAGCCCTGTGTATAACTCACTACTTTAGTCAGTTCCGCAGTA
TTACAAAAGGATGTCGCAAACGCTGTTTGCTCCTCTACAAAACAGACCTT
AAAACCCTAAAGGCTTAAGTAGCACCCTCGCAAGCTCGGGCAAATCGCTG
AATATTCCTTTTGTCTCCGACCATCAGGCACCTGAGTCGCTGTCTTTTTC
GTGACATTCAGTTCGCTGCGCTCACGGCTCTGGCAGTGAATGGGGGTAAA
TGGCACTACAGGCGCCTTTTATGGATTCATGCAAGGAAACTACCCATAAT
ACAAGAAAAGCCCGTCACGGGCTTCTCAGGGCGTTTTATGGCGGGTCTGC
TATGTGGTGCTATCTGACTTTTTGCTGTTCAGCAGTTCCTGCCCTCTGAT
TTTCCAGTCTGACCACTTCGGATTATCCCGTGACAGGTCATTCAGACTGG
CTAATGCACCCAGTAAGGCAGCGGTATCATCAACAGGCTTACCCGTCTTA
CTGTCCCTAGTGCTTGGATTCTCACCAATAAAAAACGCCCGGCGGCAACC
GAGCGTTCTGAACAAATCCAGATGGAGTTCTGAGGTCATTACTGGATCTA
TCAACAGGAGTCCAAGCGAGCTCGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATG
CTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCA
TAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTA
CCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGC
TCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAA
GTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGG
GAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGC
CATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCAT
TCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTG
TGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAA
GTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTC
TTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCA
ACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCC
GGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGC
TCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCG
CTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTC
AGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGC
AAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTC
ATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCT
CATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGG
TTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATT
ATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCGTATCACGAGGCCCTTTCG
TCTTCAC



