Plasmid data sheet

Vector designation:
pZS43MCSlaci-Int

Genetic Map:

lacid

Aatll

Spf

Sacl

Seel psc101

Restriction Map:

1 Aatll
1 Zral
54 BssSI
182 BsaXI
182 BsaXI|
233 BsmBI

338 Hpal
379 BeiVl

BspEl 5490

Blp| 4889
BspMI 4842
BsiWI 4820

Bl 4567 1181 Acll

Sac| 4372 1261 PAIMI

EcolCRI 4372 1283 BfrBI

1283 Nsil
1283 Ppu10l
1285 Sphl

pZS43MCSlaci-Int

+

5499 bp
Unique Sites

AwNI 4137
1392 Acc6sl
1392 Kpnl
1407 Scil
Sspl 3905 1407 Xhol
Aflll 3868 1413 Acol
1413 Sall
1422 Clal
1446 Pstl
1452 Smal
1452 Uth S|
1452 Xmal
1458 BamHI

Rle Al 3598
Spel 3577

1463 Ncol
1841 Fall
2039 Avrll
2135 Afel
2231 EcoNI
2555 Alol
2739 SnaBl

Sequence:

GACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCG
TATCACGAGGCCCTTTCGTCTTCACCTCGACAATTCGCGCTAACTTACAT
TAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGC
CAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTAT
TGGGCGCCAGGGTGGTTTTTCTTTTCACCAGTGAGACGGGCAACAGCTGA
TTGCCCTTCACCGCCTGGCCCTGAGAGAGTTGCAGCAAGCGGTCCACGCT
GGTTTGCCCCAGCAGGCGAAAATCCTGTTTGATGGTGGTTAACGGCGGGA
TATAACATGAGCTGTCTTCGGTATCGTCGTATCCCACTACCGAGATATCC
GCACCAACGCGCAGCCCGGACTCGGTAATGGCGCGCATTGCGCCCAGCGC
CATCTGATCGTTGGCAACCAGCATCGCAGTGGGAACGATGCCCTCATTCA
GCATTTGCATGGTTTGTTGAAAACCGGACATGGCACTCCAGTCGCCTTCC
CGTTCCGCTATCGGCTGAATTTGATTGCGAGTGAGATATTTATGCCAGCC
AGCCAGACGCAGACGCGCCGAGACAGAACTTAATGGGCCCGCTAACAGCG
CGATTTGCTGGTGACCCAATGCGACCAGATGCTCCACGCCCAGTCGCGTA
CCGTCTTCATGGGAGAAAATAATACTGTTGATGGGTGTCTGGTCAGAGAC
ATCAAGAAATAACGCCGGAACATTAGTGCAGGCAGCTTCCACAGCAATGG
CATCCTGGTCATCCAGCGGATAGTTAATGATCAGCCCACTGACGCGTTGC
GCGAGAAGATTGTGCACCGCCGCTTTACAGGCTTCGACGCCGCTTCGTTC
TACCATCGACACCACCACGCTGGCACCCAGTTGATCGGCGCGAGATTTAA
TCGCCGCGACAATTTGCGACGGCGCGTGCAGGGCCAGACTGGAGGTGGCA
ACGCCAATCAGCAACGACTGTTTGCCCGCCAGTTGTTGTGCCACGCGGTT
GGGAATGTAATTCAGCTCCGCCATCGCCGCTTCCACTTTTTCCCGCGTTT
TCGCAGAAACGTGGCTGGCCTGGTTCACCACGCGGGAAACGGTCTGATAA
GAGACACCGGCATACTCTGCGACATCGTATAACGTTACTGGTTTCACATT
CACCACCCTGAATTGACTCTCTTCCGGGCGCTATCATGCCATACCGCGAA
AGGTTTTGCACCATTCGATGGTGTCAACGTAAATGCATGCAAGCTTAATT
GTGAGCGGATAACAATTGACATTGTGAGCGGATAACAAGATACTGAGCAC
ATCAGCAGGACGCACTGACCGAATTCATTAAAGAGGAGAAAGGTACCGGG



CCCCCCCTCGAGGTCGACGGTATCGATAAGCTTGATATCGAATTCCTGCA
GCCCGGGGGATCCCATGGTACGCGTGCTAGAGGCATCAAATAAAACGAAA
GGCTCAGTCGAAAGACTGGGCCTTTCGTTTTATCTGTTGTTTGTCGGTGA
ACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGCCCTAGATAGCTGAGTAGCCT
AGAGTGCGCGACAGGTTTGATGACAAAAAATTAGCGCAAGAAGACAAAAA
TCACCTTGCGCTAATGCTCTGTTACAGGTCACTAATACCATCTAAGTAGT
TGATTCATAGTGACTGCATATGTTGTGTTTTACAGTATTATGTAGTCTGT
TTTTTATGCAAAATCTAATTTAATATATTGATATTTATATCATTTTACGT
TTCTCGTTCAGCTTTTTTATACTAAGTTGGCATTATAAAAAAGCATTGCT
TATCAATTTGTTGCAACGAACAGGTCACTATCAGTCAAAATAAAATCATT
ATTTGATTTCAATTTTGTCCCACTCCCCCTAGAGGCATCAAATAAAACGA
AAGGCTCAGTCGAAAGACTGGGCCTTTCGTTTTATCTGTTGTTTGTCGGT
GAACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGCCCTAGACCTAGGGTACGG
GTTTTGCTGCCCGCAAACGGGCTGTTCTGGTGTTGCTAGTTTGTTATCAG
AATCGCAGATCCGGCTTCAGGTTTGCCGGCTGAAAGCGCTATTTCTTCCA
GAATTGCCATGATTTTTTCCCCACGGGAGGCGTCACTGGCTCCCGTGTTG
TCGGCAGCTTTGATTCGATAAGCAGCATCGCCTGTTTCAGGCTGTCTATG
TGTGACTGTTGAGCTGTAACAAGTTGTCTCAGGTGTTCAATTTCATGTTC
TAGTTGCTTTGTTTTACTGGTTTCACCTGTTCTATTAGGTGTTACATGCT
GTTCATCTGTTACATTGTCGATCTGTTCATGGTGAACAGCTTTAAATGCA
CCAAAAACTCGTAAAAGCTCTGATGTATCTATCTTTTTTACACCGTTTTC
ATCTGTGCATATGGACAGTTTTCCCTTTGATATCTAACGGTGAACAGTTG
TTCTACTTTTGTTTGTTAGTCTTGATGCTTCACTGATAGATACAAGAGCC
ATAAGAACCTCAGATCCTTCCGTATTTAGCCAGTATGTTCTCTAGTGTGG
TTCGTTGTTTTTGCGTGAGCCATGAGAACGAACCATTGAGATCATGCTTA
CTTTGCATGTCACTCAAAAATTTTGCCTCAAAACTGGTGAGCTGAATTTT
TGCAGTTAAAGCATCGTGTAGTGTTTTTCTTAGTCCGTTACGTAGGTAGG
AATCTGATGTAATGGTTGTTGGTATTTTGTCACCATTCATTTTTATCTGG
TTGTTCTCAAGTTCGGTTACGAGATCCATTTGTCTATCTAGTTCAACTTG
GAAAATCAACGTATCAGTCGGGCGGCCTCGCTTATCAACCACCAATTTCA
TATTGCTGTAAGTGTTTAAATCTTTACTTATTGGTTTCAAAACCCATTGG
TTAAGCCTTTTAAACTCATGGTAGTTATTTTCAAGCATTAACATGAACTT
AAATTCATCAAGGCTAATCTCTATATTTGCCTTGTGAGTTTTCTTTTGTG
TTAGTTCTTTTAATAACCACTCATAAATCCTCATAGAGTATTTGTTTTCA
AAAGACTTAACATGTTCCAGATTATATTTTATGAATTTTTTTAACTGGAA
AAGATAAGGCAATATCTCTTCACTAAAAACTAATTCTAATTTTTCGCTTG
AGAACTTGGCATAGTTTGTCCACTGGAAAATCTCAAAGCCTTTAACCAAA
GGATTCCTGATTTCCACAGTTCTCGTCATCAGCTCTCTGGTTGCTTTAGC
TAATACACCATAAGCATTTTCCCTACTGATGTTCATCATCTGAGCGTATT
GGTTATAAGTGAACGATACCGTCCGTTCTTTCCTTGTAGGGTTTTCAATC
GTGGGGTTGAGTAGTGCCACACAGCATAAAATTAGCTTGGTTTCATGCTC
CGTTAAGTCATAGCGACTAATCGCTAGTTCATTTGCTTTGAAAACAACTA
ATTCAGACATACATCTCAATTGGTCTAGGTGATTTTAATCACTATACCAA
TTGAGATGGGCTAGTCAATGATAATTACTAGTCCTTTTCCTTTGAGTTGT
GGGTATCTGTAAATTCTGCTAGACCTTTGCTGGAAAACTTGTAAATTCTG
CTAGACCCTCTGTAAATTCCGCTAGACCTTTGTGTGTTTTTTTTGTTTAT
ATTCAAGTGGTTATAATTTATAGAATAAAGAAAGAATAAAAAAAGATAAA
AAGAATAGATCCCAGCCCTGTGTATAACTCACTACTTTAGTCAGTTCCGC
AGTATTACAAAAGGATGTCGCAAACGCTGTTTGCTCCTCTACAAAACAGA
CCTTAAAACCCTAAAGGCTTAAGTAGCACCCTCGCAAGCTCGGGCAAATC
GCTGAATATTCCTTTTGTCTCCGACCATCAGGCACCTGAGTCGCTGTCTT
TTTCGTGACATTCAGTTCGCTGCGCTCACGGCTCTGGCAGTGAATGGGGG
TAAATGGCACTACAGGCGCCTTTTATGGATTCATGCAAGGAAACTACCCA
TAATACAAGAAAAGCCCGTCACGGGCTTCTCAGGGCGTTTTATGGCGGGT
CTGCTATGTGGTGCTATCTGACTTTTTGCTGTTCAGCAGTTCCTGCCCTC
TGATTTTCCAGTCTGACCACTTCGGATTATCCCGTGACAGGTCATTCAGA
CTGGCTAATGCACCCAGTAAGGCAGCGGTATCATCAACAGGCTTACCCGT
CTTACTGTCCCTAGTGCTTGGATTCTCACCAATAAAAAACGCCCGGCGGC
AACCGAGCGTTCTGAACAAATCCAGATGGAGTTCTGAGGTCATTACTGGA
TCTATCAACAGGAGTCCAAGCGAGCTCGATATCCGTCGGCTTGAACGAAT
TGTTAGACATTATTTGCCGACTACCTTGGTGATCTCGCCTTTCACGTAGT
GGACAAATTCTTCCAACTGATCTGCGCGCGAGGCCAAGCGATCTTCTTCT
TGTCCAAGATAAGCCTGTCTAGCTTCAAGTATGACGGGCTGATACTGGGC
CGGCAGGCGCTCCATTGCCCAGTCGGCAGCGACATCCTTCGGCGCGATTT
TGCCGGTTACTGCGCTGTACCAAATGCGGGACAACGTAAGCACTACATTT
CGCTCATCGCCAGCCCAGTCGGGCGGCGAGTTCCATAGCGTTAAGGTTTC
ATTTAGCGCCTCAAATAGATCCTGTTCAGGAACCGGATCAAAGAGTTCCT
CCGCCGCTGGACCTACCAAGGCAACGCTATGTTCTCTTGCTTTTGTCAGC
AAGATAGCCAGATCAATGTCGTACGTGGCTGGCTCGAAGATACCTGCAAG
AATGTCATTGCGCTGCCATTCTCCAAATTGCAGTTCGCGCTTAGCTGGAT
AACGCCACGGAATGATGTCGTCGTGCACAACAATGGTGACTTCTACAGCG
CGGAGAATCTCGCTCTCTCCAGGGGAAGCCGAAGTTTCCAAAAGGTCGTT
GATCAAAGCTCGCCGCGTTGTTTCATCAAGCCTTACGGTCACCGTAACCA
GCAAATCAATATCACTGTGTGGCTTCAGGCCGCCATCCACTGCGGAGCCG
TACAAATGTACGGCCAGCAACGTCGGTTCGAGATGGCGCTCGATGACGCC
AACTACCTCTGATAGTTGAGTCGATACTTCGGCGATCACCGCTTCCCTCA
TGATGTTTAACTTTGTTTTAGGGCGACTGCCCTGCTGCGTAACATCGTTG
CTGCTCCATAACATCAAACATCGACCCACGGCGTAACGCGCTTGCTGCTT
GGATGCCCGAGGCATAGACTGTACCCCAAAAAAACATGTCATAACAAGAA
GCCATGAAAACCGCCACTGCGCCGTTACCACCGCTGCGTTCGGTCAAGGT
TGTGGACCAGTTGCGTGACGGCAGTTACGCTACTTGCATTACAGCTTACG
AACCGAACGAGGCTTATGTCCACTGGGTTCGTGCCTTCATCCGGATATC



