Plasmid data sheet

Vector designation:
pZS4Int-tetR

Genetic Map:

Aatll PN25

pZS4int-tetR

Restriction Map:

1 Aatll
1 Zral
54 BssSI
58 Eco0109!
58 Pssl
76 Scil
BspEl 4753 76 Xhol
Taqll 4653 208 EcoRl
Gdill 4374 376 Bpu10l
Eael 4374 494 Nrul
BstEIl 4300 501 BsaXI
PspGl 4232 501 BsaXI
BstNI 4232 509 Tatl
Bpm| 4230 599 Bsml
Bme 15801 4186 601 BfrBI
Apall 4186 601 Nsil
Blpl 4152 601 Ppu10l
BspMI 4105 727 HaelV
BsiWI 4083

750 Alel
757 Bsgl

Bgll 3830 838 Hindlll

Hael 3744
BssHIl 3737
Sac| 3635
EcolICRI 3635
Banll 3635

Ncil 3555
EcoHl 3555

pZS4int-tetR

+

4762 bp
Unique Sites

= 1302 Avrll
AlwNI 3400

Sfol 3278

Nar| 3278

Kas| 3278

Bbel 3278

Sspl 3168

BseRI 3097
Bse Yl 3024

Bsp 241 2885

Spel 2840

1818 Alol

Sequence:

GACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCG
TATCACGAGGCCCTTTCGTCTTCACCTCGAGGGAAATCATAAAAAATTTA
TttgcttTCAGGAAAATTTTTCTGtataatAGATTCaTAAATTTGAGAGA
AGAGTTTAAATATGGCTGGTTCTCGCAGAAAGAAACATATCCATGAAATC
CCGCCCCGAATTCATatgTCTAGATTAGATAAAAGTAAAGTGATTAACAG
CGCATTAGAGCTGCTTAATGAGGTCGGAATCGAAGGTTTAACAACCCGTA
AACTCGCCCAGAAGCTAGGTGTAGAGCAGCCTACATTGTATTGGCATGTA
AAAAATAAGCGGGCTTTGCTCGACGCCTTAGCCATTGAGATGTTAGATAG
GCACCATACTCACTTTTGCCCTTTAGAAGGGGAAAGCTGGCAAGATTTTT
TACGTAATAAGGCTAAAAGTTTTAGATGTGCTTTACTAAGTCATCGCGAT
GGAGCAAAAGTACATTTAGGTACACGGCCTACAGAAAAACAGTATGAAAC
TCTCGAAAATCAATTAGCCTTTTTATGCCAACAAGGTTTTTCACTAGAGA
ATGCATTATATGCACTCAGCGCTGTGGGGCATTTTACTTTAGGTTGCGTA
TTGGAAGATCAAGAGCATCAAGTCGCTAAAGAAGAAAGGGAAACACCTAC
TACTGATAGTATGCCGCCATTATTACGACAAGCTATCGAATTATTTGATC
ACCAAGGTGCAGAGCCAGCCTTCTTATTCGGCCTTGAATTGATCATATGC



GGATTAGAAAAACAACTTAAATGTGAAAGTGGGTCTtaaGCTTTCTAGAT
AGCTGAGTAGCCTAGAGTGCGCGACAGGTTTGATGACAAAAAATTAGCGC
AAGAAGACAAAAATCACCTTGCGCTAATGCTCTGTTACAGGTCACTAATA
CCATCTAAGTAGTTGATTCATAGTGACTGCATATGTTGTGTTTTACAGTA
TTATGTAGTCTGTTTTTTATGCAAAATCTAATTTAATATATTGATATTTA
TATCATTTTACGTTTCTCGTTCAgcttttttatactaaGTTGGCATTATA
AAAAAGCATTGCTTATCAATTTGTTGCAACGAACAGGTCACTATCAGTCA
AAATAAAATCATTATTTGATTTCAATTTTGTCCCACTCCCCCTAGAGGCA
TCAAATAAAACGAAAGGCTCAGTCGAAAGACTGGGCCTTTCGTTTTATCT
GTTGTTTGTCGGTGAACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGCCCTAG
ACCTAGGGTACGGGTTTTGCTGCCCGCAAACGGGCTGTTCTGGTGTTGCT
AGTTTGTTATCAGAATCGCAGATCCGGCTTCAGGTTTGCCGGCTGAAAGC
GCTATTTCTTCCAGAATTGCCATGATTTTTTCCCCACGGGAGGCGTCACT
GGCTCCCGTGTTGTCGGCAGCTTTGATTCGATAAGCAGCATCGCCTGTTT
CAGGCTGTCTATGTGTGACTGTTGAGCTGTAACAAGTTGTCTCAGGTGTT
CAATTTCATGTTCTAGTTGCTTTGTTTTACTGGTTTCACCTGTTCTATTA
GGTGTTACATGCTGTTCATCTGTTACATTGTCGATCTGTTCATGGTGAAC
AGCTTTAAATGCACCAAAAACTCGTAAAAGCTCTGATGTATCTATCTTTT
TTACACCGTTTTCATCTGTGCATATGGACAGTTTTCCCTTTGATATCTAA
CGGTGAACAGTTGTTCTACTTTTGTTTGTTAGTCTTGATGCTTCACTGAT
AGATACAAGAGCCATAAGAACCTCAGATCCTTCCGTATTTAGCCAGTATG
TTCTCTAGTGTGGTTCGTTGTTTTTGCGTGAGCCATGAGAACGAACCATT
GAGATCATGCTTACTTTGCATGTCACTCAAAAATTTTGCCTCAAAACTGG
TGAGCTGAATTTTTGCAGTTAAAGCATCGTGTAGTGTTTTTCTTAGTCCG
TTACGTAGGTAGGAATCTGATGTAATGGTTGTTGGTATTTTGTCACCATT
CATTTTTATCTGGTTGTTCTCAAGTTCGGTTACGAGATCCATTTGTCTAT
CTAGTTCAACTTGGAAAATCAACGTATCAGTCGGGCGGCCTCGCTTATCA
ACCACCAATTTCATATTGCTGTAAGTGTTTAAATCTTTACTTATTGGTTT
CAAAACCCATTGGTTAAGCCTTTTAAACTCATGGTAGTTATTTTCAAGCA
TTAACATGAACTTAAATTCATCAAGGCTAATCTCTATATTTGCCTTGTGA
GTTTTCTTTTGTGTTAGTTCTTTTAATAACCACTCATAAATCCTCATAGA
GTATTTGTTTTCAAAAGACTTAACATGTTCCAGATTATATTTTATGAATT
TTTTTAACTGGAAAAGATAAGGCAATATCTCTTCACTAAAAACTAATTCT
AATTTTTCGCTTGAGAACTTGGCATAGTTTGTCCACTGGAAAATCTCAAA
GCCTTTAACCAAAGGATTCCTGATTTCCACAGTTCTCGTCATCAGCTCTC
TGGTTGCTTTAGCTAATACACCATAAGCATTTTCCCTACTGATGTTCATC
ATCTGAGCGTATTGGTTATAAGTGAACGATACCGTCCGTTCTTTCCTTGT
AGGGTTTTCAATCGTGGGGTTGAGTAGTGCCACACAGCATAAAATTAGCT
TGGTTTCATGCTCCGTTAAGTCATAGCGACTAATCGCTAGTTCATTTGCT
TTGAAAACAACTAATTCAGACATACATCTCAATTGGTCTAGGTGATTTTA
ATCACTATACCAATTGAGATGGGCTAGTCAATGATAATTACTAGTCCTTT
TCCTTTGAGTTGTGGGTATCTGTAAATTCTGCTAGACCTTTGCTGGAAAA
CTTGTAAATTCTGCTAGACCCTCTGTAAATTCCGCTAGACCTTTGTGTGT
TTTTTTTGTTTATATTCAAGTGGTTATAATTTATAGAATAAAGAAAGAAT
AAAAAAAGATAAAAAGAATAGATCCCAGCCCTGTGTATAACTCACTACTT
TAGTCAGTTCCGCAGTATTACAAAAGGATGTCGCAAACGCTGTTTGCTCC
TCTACAAAACAGACCTTAAAACCCTAAAGGCTTAAGTAGCACCCTCGCAA
GCTCGGGCAAATCGCTGAATATTCCTTTTGTCTCCGACCATCAGGCACCT
GAGTCGCTGTCTTTTTCGTGACATTCAGTTCGCTGCGCTCACGGCTCTGG
CAGTGAATGGGGGTAAATGGCACTACAGGCGCCTTTTATGGATTCATGCA
AGGAAACTACCCATAATACAAGAAAAGCCCGTCACGGGCTTCTCAGGGCG
TTTTATGGCGGGTCTGCTATGTGGTGCTATCTGACTTTTTGCTGTTCAGC
AGTTCCTGCCCTCTGATTTTCCAGTCTGACCACTTCGGATTATCCCGTGA
CAGGTCATTCAGACTGGCTAATGCACCCAGTAAGGCAGCGGTATCATCAA
CAGGCTTACCCGTCTTACTGTCCCTAGTGCTTGGATTCTCACCAATAAAA
AACGCCCGGCGGCAACCGAGCGTTCTGAACAAATCCAGATGGAGTTCTGA
GGTCATTACTGGATCTATCAACAGGAGTCCAAGCGAGCTCGATATCCGTC
GGCTTGAACGAATTGTTAGACATTATTTGCCGACTACCTTGGTGATCTCG
CCTTTCACGTAGTGGACAAATTCTTCCAACTGATCTGCGCGCGAGGCCAA
GCGATCTTCTTCTTGTCCAAGATAAGCCTGTCTAGCTTCAAGTATGACGG
GCTGATACTGGGCCGGCAGGCGCTCCATTGCCCAGTCGGCAGCGACATCC
TTCGGCGCGATTTTGCCGGTTACTGCGCTGTACCAAATGCGGGACAACGT
AAGCACTACATTTCGCTCATCGCCAGCCCAGTCGGGCGGCGAGTTCCATA
GCGTTAAGGTTTCATTTAGCGCCTCAAATAGATCCTGTTCAGGAACCGGA
TCAAAGAGTTCCTCCGCCGCTGGACCTACCAAGGCAACGCTATGTTCTCT
TGCTTTTGTCAGCAAGATAGCCAGATCAATGTCGTACGTGGCTGGCTCGA
AGATACCTGCAAGAATGTCATTGCGCTGCCATTCTCCAAATTGCAGTTCG
CGCTTAGCTGGATAACGCCACGGAATGATGTCGTCGTGCACAACAATGGT
GACTTCTACAGCGCGGAGAATCTCGCTCTCTCCAGGGGAAGCCGAAGTTT
CCAAAAGGTCGTTGATCAAAGCTCGCCGCGTTGTTTCATCAAGCCTTACG
GTCACCGTAACCAGCAAATCAATATCACTGTGTGGCTTCAGGCCGCCATC
CACTGCGGAGCCGTACAAATGTACGGCCAGCAACGTCGGTTCGAGATGGC
GCTCGATGACGCCAACTACCTCTGATAGTTGAGTCGATACTTCGGCGATC




ACCGCTTCCCTCATGATGTTTAACTTTGTTTTAGGGCGACTGCCCTGCTG
CGTAACATCGTTGCTGCTCCATAACATCAAACATCGACCCACGGCGTAAC
GCGCTTGCTGCTTGGATGCCCGAGGCATAGACTGTACCCCAAAAAAACAT
GTCATAACAAGAAGCCATGAAAACCGCCACTGCGCCGTTACCACCGCTGC
GTTCGGTCAAGGTTGTGGACCAGTTGCGTGACGGCAGTTACGCTACTTGC
ATTACAGCTTACGAACCGAACGAGGCTTATGTCCACTGGGTTCGTGCCTT
CATCCGGATATC



